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สํานักงานพัฒนาวิทยาศาสตรและเทคโนโลยี

แหงชาติ (สวทช.) ทําความรวมมือกับมหาวิทยาลัย
เทคโนโลยีราชมงคลลานนา (สถาบันวิจัยเทคโนโลยีการเกษตร) 
ในการจัดต้ัง “หนวยบริการจัดการเช้ือพันธุกรรมพืชวงศแตง” 
โดยมหาวิทยาลัยเทคโนโลยีราชมงคลลานนา ทําหนาที่เปน
หน วยงานหลักในการเก็บรวบรวม  ประเมิน ลักษณ ะ
พันธุกรรม ขยายพันธุ และใหบริการเช้ือพันธุกรรมพืชวงศแตง
แกผูที่สนใจนําเช้ือพันธุกรรมดังกลาวไปใชประโยชนทั้งดาน
การวิจัยและพัฒนา หรือการพัฒนาตอยอดในเชิงการคา 
ตั ้งแต พ .ศ . 2550 ถึงปจจุบัน  รวบรวมเชื้อพันธุกรรม 
ผักวงศแตงท้ังภายในประเทศและตางประเทศ รวบรวม 
เช้ือพั นธุกรรมแตงกวาจํานวน 619 สายพัน ธุ  ฟ กทอง  
301 สายพันธุ และศึกษาลักษณะประจําพันธุ ลักษณะ 
พืชสวน และขยายเมล็ดพันธุของเช้ือพันธุกรรมทั้งหมด และ
เก็บขอมูลในฐานขอมูลเช้ือพันธุกรรมแตงกวาในเว็บไซต 
www.biotec.or.th/germplasm มี ก า ร ถ า ย ท อ ด 
เช้ือพันธุกรรมแตงกวาจํานวน 332 สายพันธุ ใหภาคเอกชน 
25 รายนาํไปใชในการปรับปรุงพันธุแตงกวา 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
ตั้งแตป พ.ศ. 2548 ถึงปจจุบัน สวทช.สนับสนุน 

ผศ.ดร. จานุลักษณ  ขนบดี สังกัดมหาวิทยาลัยเทคโนโลยี
ราชมงคลลานนา สถาบันวิจัยและฝกอบรมการเกษตร
ลําปาง จัดทําโครงการ การสร างประชากรพ้ืนฐานและ     
สายพันธุแตงกวาใหตานทานตอโรคราน้ําคางและไวรัส 
โดยนําเช้ือพันธุกรรมแตงกวาทุกสายพันธุมาผสมรวม 
เพ่ื อรวม ยีน  (pool gene) และป ลูกทดสอบ ในแป ลง 
คัดเลือกพันธุท่ีมีลักษณะตานทานโรคราน้ําคางและโรคไวรัส 
พันธุที่มีลักษณะทางพืชสวนท่ีดีนําไปทําการปรับปรุงพันธุตอ
จนไดพันธุท่ีมีศักยภาพเปนพันธุการคา ซึ่งจะเกิดประโยชน
ตอภาคเอกชนในการใชประโยชนจากสายพันธุดังกลาวตอไป 
โครงการรวมกับ มหาวิทยาลัยเทคโนโลยีราชมงคลธัญบุรี 
มหาวิทยาลัยธรรมศาสตร  มหาวิทยาลั ยเชี ยงใหม  
และ มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร ศึกษาเช้ือราสาเหตุโรค 
ราน้ํ าคาง Pseudoperonospora cubensis โดยสํารวจและ
เก็บตัวอยางเช้ือรานํ้าคางท่ีเขาทําลายแตงกวาในภาคเหนือ
และตะวันออกเฉียงเหนือ จากการศึกษาไดจําแนกเช้ือ
ออกเปน  3 กลุมตามลักษณะการกอโรค และพัฒนาเทคนิค
การเพ่ิมปริมาณและการปลูกเช้ือราสาเหตุโรคราน้ําคาง
แตงกวาเพ่ือใชในการคัดเลือกพันธุแตงกวาท่ีตานทานโรค 
ร า นํ้ า ค า งใน ป ระ ช าก รแ ต งก วาต อ ไป  น อก จ าก น้ี  
โครงการรวมกับ มหาวิทยาลัยแมฟาหลวง เพ่ือศึกษา 
ความหลากหลายทางพันธุกรรมของแตงกวาที่ตานทานและ
ไม ต านทานต อ โรคราน้ํ าค าง โดย ใช เทคนิ ค ดี เอ็น เอ
เครื่องหมายและศึกษาความสัมพันธทางพันธุกรรมระหวาง
แหลงพันธุท่ีตานทานตอโรครานํ้าคางและพันธุท่ีไมตานทาน
ตอโรค 
 
 

 
 

พนัธุแ์ตงกวาตา้นทานโรครานํ ҟาคา้ง 
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ผลจากการพัฒนาไดสายพันธุแตงกวา สายพันธุแท 8 สายพันธุ และพันธุลูกผสม 5 พันธุ ที่ใหผลผลิตสูงกวา 

พันธุมาตรฐาน รอยละ 30 และตานทานตอโรครานํ้าคาง โดยมีการขอข้ึนทะเบียน และคุมครองพันธุ จากกรมวิชาการเกษตร 
และสามารถถายทอดพนัธุใหแกเกษตรกร หรือภาคเอกชน ในการนําไปใชประโยชนไดตอไป 

 
 

 
 

พันธุลูกผสมลานนา 1 พันธุลูกผสมลานนา 2 พันธุลูกผสมลานนา 5 

ตัวอยางพันธุแตงกวาตานทานโรคราน้ําคาง 


