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สํานักงานพัฒนาวิทยาศาสตรและเทคโนโลยี
แหงชาติ (สวทช.) ทําความรวมมือกับมหาวิทยาลัย
เทคโนโลยีราชมงคลลานนา (สถาบันวิจัยเทคโนโลยีการเกษตร) 
ในการจัดต้ัง “หนวยบริการจัดการเช้ือพันธุกรรมพืชวงศแตง” 
โดยใหมหาวิทยาลัยเทคโนโลยีราชมงคลลานนา ทําหนาท่ี
เปนหนวยงานหลักในการเก็บรวบรวม ประเมินลักษณะ
พันธุกรรม ขยายพันธุ และใหบริการเช้ือพันธุกรรมพืชวงศแตง
แกผูที่สนใจที่จะนําเช้ือพันธุกรรมดังกลาวไปใชประโยชนทั้ง
ดานการวิจัยและพัฒนา หรือการพัฒนาตอยอดในเชิงการคา 
ตั ้งแต พ .ศ . 2550 ถึงปจจุบัน  รวบรวมเชื้อพันธุกรรม    
ผักวงศแตงทั้งภายในประเทศและตางประเทศ(USDA, ARS, 
NCRPIS) รวบรวมเชื้อพันธุกรรมแตงกวาจํานวน 619 สายพันธุ 
ฟกทอง 301 สายพันธุ และศึกษาลักษณะประจําพันธุ 
ลักษณะพืชสวน และขยายเมล็ดพันธุของเชื้อพันธุกรรม
ทั้งหมด และเก็บขอมูลในฐานขอมูลเช้ือพันธุกรรมแตงกวาใน
เว็บไซต  www.biotec.or.th/germplasm รวมท้ัง   การ
ถายทอดเช้ือพันธุกรรมแตงกวาจํานวน 332 สายพันธุ ใหแก
ภาคเอกชน 25 ราย เพ่ือนําไปใชในการปรับปรุงพันธุ
แตงกวาตอไป 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
ตั้งแตป พ.ศ. 2548 ถึงปจจุบัน สวทช.สนับสนุน 

ผศ.ดร. จานุลักษณ  ขนบดี สังกัดมหาวิทยาลัยเทคโนโลยี
ราชมงคลลานนา สถาบันวิจัยและฝกอบรมการเกษตร
ลําปาง จัดทําโครงการ การสร างประชากรพ้ืนฐานและ     
สายพันธุของแตงกวาใหตานทานตอโรคราน้ําคางและ
ไวรัส โดยนําเช้ือพันธุกรรมแตงกวาทุกสายพันธุมาผสมรวม
เพ่ื อรวม ยีน  (pool gene) และป ลูกทดสอบ ในแป ลง 
คัดเลือกพันธุท่ีมีลักษณะตานทานโรคราน้ําคางและโรคไวรัส 
พันธุที่มีลักษณะทางพืชสวนท่ีดีนําไปทําการปรับปรุงพันธุตอ
จนไดพันธุท่ีมีศักยภาพเปนพันธุการคา ซึ่งจะเกิดประโยชน
ตอภาคเอกชนในการใชประโยชนจากสายพันธุดังกลาวตอไป 
โครงการรวมกับ มหาวิทยาลัยเทคโนโลยีราชมงคลธัญบุรี 
มหาวิทยาลัยธรรมศาสตร มหาวิทยาลัยเชียงใหม และ 
มหาวิทยาลัยเกษตรศาสตร ศึกษาเช้ือราสาเหตุโรคราน้ําคาง 
Pseudoperonospora cubensis โดยสํารวจและเก็บตัวอยาง
เช้ือรา นํ้ าค างที่ เข าทํ าลายแตงกวาในภาคเห นือและ
ตะวันออกเฉียงเหนือ จากการศึกษาไดจําแนกเช้ือออกเปน  
3 กลุมตามลักษณะการกอโรค และพัฒนาเทคนิคการเพ่ิม
ปริมาณและการปลูกเช้ือราสาเหตุโรคราน้ําคางแตงกวา  
เพ่ือใชในการคัดเลือกพันธุแตงกวาท่ีตานทานโรคราน้ําคาง 
ในประชากรแตงกวาตอไป นอกจากนี้  โครงการรวมกับ 
มหาวิทยาลัยแมฟาหลวง เพ่ือศึกษาความหลากหลาย   
ทางพันธุกรรมของแตงกวาท่ีตานทานและไมต านทาน      
ต อโรครา นํ้ าค าง โดยใช เทคนิ คดี เอ็น เอเครื่ องหมาย       
และศึกษาความสัมพันธทางพันธุกรรมระหวางแหลงพันธุ   
ที่ตานทานตอโรคราน้ําคางและพันธุที่ไมตานทานตอโรค 
 
 
 
 
 
 

การบรหิารจดัการเชืҟอพนัธุกรรมและการพฒันา 
พนัธุแ์ตงกวาใหต้า้นทานโรครานํ ҟาคา้งและไวรสั 
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สายพันธุแตงกวาที่ตานทานโรคราน้ําคาง 

PI 432870

7.0 ton/rai*

CSL 0004

6.0 ton/rai*

TOT1973 TOT0908 TOT1070PI 197088 CSL 0043

CSL 0113 PI 432875PI 418963PI 20089

สายพันธุแตงกวาทีÉให้ผลผลิตมากกว่า Ş.ŝ ตนัต่อไร่ 

PI 432869

7.0 ton/rai
virus resistant

PI 432870

7.0 ton/rai
virus resistant

CSL0106 CSL0080CSL0097 CSL0068

PI 478365PI 390264CSL0107 CSL0005

หมายเหตุ  รหัสช่ือพันธุใตรูปภาพ สามารถสืบคนรายละเอียดเก่ียวกับลักษณะประจําพันธุไดท่ี  www.biotec.or.th/germplasm 


